
Mutation Surveyor
ver.4.0.5から5.1.2変更点

• ユーザーマネジメントシステム搭載

• Variant Knowledge Database & Track Manager

• Alignment関連

• GAD（Graphical Analysis Display）関連

• Report関連



ユーザーマネジメントシステム搭載①
(ver.5.0.0)
Helpメニュー＞User Management

• ユーザーごとにパスワードやアクセス権限の設定ができるようになりま

した。



ユーザーマネジメントシステム搭載②
(ver.5.0.0)
Helpメニュー＞User Management

• ユーザーごとにパスワードを設定しログイン

• ユーザー・グループごとに機能アクセス権限の設定

• Mutation編集履歴の記録



ユーザーマネジメントシステム搭載③
(ver.5.0.0)
Helpメニュー＞User Management

• ユーザーごとにパスワードを設定しログイン



ユーザーマネジメントシステム搭載④
(ver.5.0.0)
Helpメニュー＞User Management

• ユーザー・グループごとに機能アクセス権限

の設定



ユーザーマネジメントシステム搭載⑤
(ver.5.0.0)
Helpメニュー＞User Management

• Mutation編集履歴の記録

Mutation上右クリック＞View Edit History



Variant Knowledge Database
& Track Manager①（Ver.5.0.0/5.0.1)

Toolsメニュー＞Reference & Track Manager

• 削除したアーチファクトやFalse Positiveのカスタムナレッジベースや、

dbNSFPやClinVarなど外部DBバリアント関連情報のナレッジデータベー

スの構築が可能になりました。(ver.5.0.0 )



Variant Knowledge Database
& Track Manager②（Ver.5.0.0/5.0.1)

Toolsメニュー＞Reference & Track Manager

• Delete Mutation and Add to Databaseオプション・・・削除したアーチファ

クトやFalse Positiveをカスタムナレッジベースへ登録。(ver.5.1.0 )



Variant Knowledge Database
& Track Manager③（Ver.5.0.0/5.0.1)

Toolsメニュー＞Reference & Track Manager

• Query Tracks・・・トラックをプロジェクトにapplyし、トラックのVariant情報

に基づいたMutationの表示設定。



Variant Knowledge Database
& Track Manager④（Ver.5.0.0/5.0.1)

Toolsメニュー＞Reference & Track Manager

• トラック情報はGADのTracksペインやMutationテーブル、カスタムレポー

トのAnnotation列に表示されます。



Alignment関連

• GenBankサーバーのGenBank Searchが強化されました。
(ver.5.0.0)

• リファレンスの非コード領域へのアライメントが強化されま
した。(ver.5.0.0)

• ヘテロ接合Indel検出が強化されました。(ver.5.1.0)

• Indel Quality Scoreが導入されました。(ver.5.1.0)



設定ファイルのロード/保存

• Mutationプロジェクト設定を設定ファイル（.ini）に保存/ロードで
きるようになりました。（ver.4.0.9)

Ver. 4.0.5 Ver. 5.1.2



GAD関連
（Graphical Analysis Display）



c.DNAナンバリング（ver.4.0.7/4.0.8）

Ver. 4.0.5

Ver. 5.1.2



Chromesome Position表示（ver.5.0.0）
Processメニュー＞Settings…＞Displayタブ



アライメント前にサンプルファイルの
Phred Score表示（ver.5.0.0）
Processメニュー＞Settings…＞Displayタブ



リファレンストレースのPhred Score表示
（ver.5.0.1）
Processメニュー＞Settings…＞Displayタブ



グリッド線の表示/非表示（ver.4.0.8）

Ver. 5.1.2

グリッド線表示

グリッド線非表示



GADでGenBank塩基配列検索（ver.4.0.8）

Ver. 4.0.5

Ver. 5.1.2
Search the GenBank Sequenceアイコン



Traceへコメントの付加（ver.5.0.0）
Navigatorサンプル上右クリック＞Add/Edit Comment



終止コドンのアミノ酸略号（三文字）をStpからTerへ変
更（GAD/カスタムレポート）（ver.5.0.0)
Custom Report Settings＞Nomenclatureタブ＞Custom

Ver. 4.0.5

Ver. 5.1.2



Report関連



Project Reviewer Report①
Displayメニュー＞Project Reviewer Report

• 「Legend」ボタンの追加（ver.5.0.0)

• 「Show/Hide Annotation」ボタンの追加（ver.5.0.0)



Project Reviewer Report②

• Traceペイン内に表示するTrace数の指定（ver.5.0.1)

Report Settingsボタン＞Displayタブ

• ズームオプションの追加（ver.5.0.1)

Traceペイン



クリニカルレポートの強化①（ver.5.0.1)

Displayメニュー＞Clinical Report

Ver. 4.0.5 Ver. 5.1.2



クリニカルレポートの強化②（ver.5.0.1)

Displayメニュー＞Clinical Report

Ver. 4.0.5 Ver. 5.1.2



クリニカルレポートの強化③（ver.5.0.1)

クリニカルレポートで以下の設定ができるようになりました。 Displayメニュー＞Clinical Report

Traceごとに
グルーピング

ラベルやヘッダの
表示/非表示を選択

Nomenclatureの選択
(Genomic, 
Reletive to CDS, 
Relative to mRNA, 
HGVS)

表示する範囲を
塩基数で指定

エレクトロフェロ
グラムの表示/
非表示を選択

1ページのライン数
や1ラインの
Mutation数の設定



クリニカルレポートの強化④（ver.5.0.1)

Displayメニュー＞Clinical Report

[ 1 ] Mutation Calls per Line
[ 2 ] Lines per Page
Show Ref/Sample/Mutation Electropherogram

[ 2 ] Mutation Calls per Line
[ 1 ] Lines per Page
Show Ref/Sample/Mutation Electropherogram



VCF(Variant Call Format）出力①

• カスタムレポートのVCFファイル形式出力が可能になりました。
（Custom Report > 保存 > ファイル形式選択）（ver.5.0.0)

• AutoRun機能でVCF出力が可能になりました。（ver.5.0.1)



VCF(Variant Call Format）出力②

• カスタムレポートのVCFファイル形式出力設定

Custom Report Settings>Otherタブ>Save VCF Reportセクション

• Save As One Reportオプション（デフォルト設定）

全サンプルグループの情報を含む1つのVCFレポートを生成。

• Save Each Group As Individual Reportsオプション

各サンプルのVCFレポートを生成。



VCF(Variant Call Format）出力③

• AutoRun機能でVCF出力が可能になりました。（ver.5.0.1)

Ver. 4.0.5 Ver. 5.1.2



お問い合わせ先

電話・Eメールでのお問い合わせ

バイオアップロード合同会社

TEL：0284-22-4213

E-mail : info@bio-upload.com

対応時間帯：平日９：００～１７：３０

mailto:Info@bio-upload.com

